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INTRODUCCION

El desarrollo de esquemas de seleccién hiperprolificos ha constatado que es posible
mejorar la prolificidad por seleccion. Asi, Noguera et al. (1998) obtuvieron una
respuesta genética superior a 0,5 lechones después de realizar un ciclo de seleccién
hiperprolifico sobre una poblacién Landrace. Posteriormente, Estany et al. (1998)
estimaron un efecto correlacionado, sobre el porcentaje de magro, del orden del
1,3%. No constan trabajos que relacionen la seleccién de la prolificidad con la
composicién quimica. En este trabajo se presentan los primeros resultados de la
evaluacion del impacto de dicho ciclo de seleccién sobre la composicién quimica del
musculo y de la grasa.

MATERIAL Y METODOS

Se analizan los datos de animales de la generacién 2 del esquema de seleccion
hiperprolifica (linea H) y de la poblacién original sin seleccionar (linea C), elegidos al
azar y contemporaneos. Se han distribuido en dos lotes diferentes, conociéndose el
sexo y el genotipo para el gen Hal (tabla 1).

Tabla 1. Distribucién de las muestras de tejido adiposo y musculo por linea y
genotipo

Linea Genotipo  Tejido adiposo  Musculo
C Hal NN 26 30
Hal Nn 13 12
H Hal NN 32 35
Hal Nn 8 13

Los lechones se destetaron y trasladaron desde la granja de Nova Genética al
Centre de Control Porci (IRTA) con un peso entorno a los 6 Kg. Durante el periodo
de engorde consumieron pienso ad libitum de 3088 Kcal.EM/Kg. y 17,5% %PB. Los
animales se sacrificaron entorno a los 100 Kg. en el matadero comercial de
COPAGA. A las 24h. del sacrificio se realizdé un despiece comercial tomandose, en
ese momento, una muestra del muscuio m.semimembranosus y del tejido adiposo
subcutdneo del jamoén izquierdo. Las muestras se guardaron congeladas.
Posteriormente, se determiné el porcentaje de materia seca (%MS) y se liofilizaron.
A partir del material liofilizado se procedié a la determinacién proteina bruta (%PB),
materia organica (%MQO) y extracto etéreo (%EE) referidos a materia seca (A.O.A.C.,
1990). A su vez se procedid a la extraccién en frio de los lipidos: totales (Hanson,
1963) y a la esterificacion de los acidos grasos en medio acido (trifloruro de boro).
La identificacién de los acidos grasos se llevo a cabo por espectrometria de masas
(HP 5989 A) y la cuantificacién de los mismos por cromatografia de.gases de
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columna capilar (SP2330) con patréon exteno, calculando la relacién porcentual
entre ellos, los sumatorios de acidos grasos saturados (SAFA), moninsaturados
(MUFA), polinsaturados (PUFA) y la relacion entre los polinsaturados y saturados
(P/8S). Los datos se analizaron con un modelo de efectos fijos que incluy6 la linea (H
y C), el lote (1 y 2), el sexo (macho y hembra), el genotipo para el gen Hal (NN y
Nn) y la covariable peso de la canal.

RESULTADOS Y DISCUSION

Las variables que determinan la composicién quimica del musculo (tabla 2), %MS,
%MO, %PB y %EE no presentan diferencias significativas entre lineas. En cambio
se detecta un efecto significativo del sexo sobre el %EE del musculo (20,5+1,3 en
machos vs 24,7+1,5 en hembras).

Tabla 2. Composicion quimica del tejido adiposo y del musculo. Estimas minimo
cuadraticas y error estandar por linea

Tejido adiposo Musculo
Linea C Linea H Linea C Linea H
% MS 85,10+ 1,05 87,45+1,11|31,02+£0,47 31,47 +0,42
% MO 99,72 +0,03 99,75+0,03 | 95,90 +0,13 95,64 + 0,12
% PB . . 73,19+1,39 73,80+ 1,26
% EE . . 24,01 +1,47 22,99+ 134

No se detectan diferencias significativas para ningun valor

No se han detectado diferencias significativas entre genotipos para el gen Hal, en la
composicion quimica del musculo ni en la composicion de la grasa subcutanea e
intramuscular. El porcentaje de acidos grasos del tejido adiposo subcutaneo (tabla
3), no difiere significativamente entre lineas excepto en el caso del C16:1. En
cambio, en este tejido, se detecta un claro efecto del lote sobre 9 de los acidos
grasos analizados. Este se traduce en diferencias de casi un 4 % entre los dos lotes
para el total de SAFA (36,1+0,6 vs 32,3+1; p<0,01). En el caso de la grasa
intramuscular existen claras diferencias entre lineas para perfil de acidos grasos. De
forma global (tabla 3) la linea C tiene mayor P/S (p<0,05), debida fundamentalmente
a una mayor proporcion en esta linea de PUFA, concretamente a los acidos grasos
C18:2, C18:3 y C20:2. Esta diferencia supone que los animales de la linea H
presentan un contenido en PUFA un 2 % inferior a los de la linea C. Globalmente ni
el SAFA ni el MUFA presentan diferencias significativas entre las dos lineas.
Unicamente el C14:0y el C16:1 son superiores (p<0,05 y p<0,01) en la linea H.

Relaciones entre diferentes genotipos y la composicion de la grasa intramuscular, se
han puesto de manifiesto con anterioridad en estudios que comparan diferentes
razas entre si. Se describen incluso diferencias muy superiores a las encontradas
en este trabajo (0,08; p<0,01), pudiendo variar la relacién P/S de los lipidos totales
entre un 0,35 para la raza Duroc y un 0,56 para la Pietrain (Lazo et al., 1994). En
comparacion, los valores alcanzados por las lineas estudiadas, se sitian entorno a
los de la raza Pietrain. Ambas lineas mantienen la misma relacion que las razas
antes mencionadas. La mds magra presenta una relacion P/S mayor.
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Tabla 3. Composicién quimica de la grasa subcutanea e intramuscular. Estimas
minimo cuadréticas y error estandar por linea.

% Grasa subcutdnea Grasa intramuscular
Linea C Linea H Linea C Linea H
C14:0 1,4 £ 0,05 1,4+ 0,05 130,056 b 14+0,05 a
C16:0 21,5+0,48 21,9+ 0,51 22,0 £ 0,65 23,3+ 0,59
C16:1 26+006 b 27+006 al] 3,0+0,09 b 341008 a
C18:0 11,0 £ 0,39 10,4 £ 0,42 10,9 + 0,47 11,0+ 0,42
C18:1 40,3 + 0,51 40,7 £ 0,55 42,3 + 0,67 42,3 + 0,61
c18:2 18,6 + 0,35 18,4 + 0,38 158+0,41 a 142+037 b
C20:0 0,4 £0,04 0,3+0,05 0,3 +0,03 0,4 +£0,03
c18:3 1,6+ 0,04 1,6 + 0,04 1,3+0,06 a 1,1+0,06 b
C20:1 1,1+0,03 1,1 +0,04 1,0 £ 0,04 1,0+ 0,04
C20:2 0,9 £0,03 0,9+0,04 08+004 a 07003 b
C20:3 0,6 £ 0,02 0,6 + 0,02 1,3+ 0,08 1,2 + 0,07
SAFA 34,3+ 0,81 34,0+ 0,86 34,5+1,05 36,1 + 0,96
MUFA 44,0+ 0,54 445 + 0,58 46,3 + 0,71 46,7 + 0,65
PUFA 21,7 +0,40 21,5+0,43 192+048 a 172+0,44 b
P/S 0,65 = 0,02 0,66 + 0,02 0,58+0,02 a 0,50+0,02 b

Valores con diferente letra presentan diferencias significativas (p<0,05)

En sintesis se podria concluir que un ciclo de seleccién hiperprolifica ha provocado
una ligera disminucion (2 %) en el contenido de acidos grasos polinsaturados de la
grasa intramuscular y en la relacion P/S.
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