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IDENTIFICACIÓN DE GENES CANDIDATOS Y REDES GÉNICAS IMPLICADOS EN LA 
REGULACIÓN DEL METABOLISMO LIPÍDICO EN HÍGADO Y EN LA DETERMINACIÓN 

DE CARACTERES DE CALIDAD DE LA CARNE EN CERDO  
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MATERIAL Y MÉTODOS 
Material animal y genotipado:

 

Porcine SNP60K 
BeadChip Illumina

Extracción de ARN y análisis de la expresión génica:
 RiboPureTM Ambion

NanoDrop ND-1000 NanoDrop
High-Capacity cDNA Reverse Transcription Applied Biosystems

Dynamic Array 48.48 Fluidigm
BioMark Fluidigm
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Análisis de asociación de los genotipos con los valores de expresión: 

�

�
�

σ σ

Anotación génica, clasificación funcional y análisis de redes génicas:
±
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Análisis funcional y de co-expresión: 
PCIT
Cytoscape
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Figura 1. Red de co-expresión de los genes asociados con los hotspots del SSC8.

IDENTIFICATION OF DNA VARIANTS AND MOLECULAR PATHWAYS IMPLICATED IN 
THE FUNCTIONAL REGULATORY MECHANISMS OF MEAT QUALITY TRAITS IN PIGS
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