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Oryctolagus Cuniculus 

Figura 1. Gráfica de los valores de FST escalados (W). Se representan los valores de W 
promediados según ventanas de 0,5Mb (a) y 1Mb (b) a lo largo del genoma del Oryctolagus 
Cuniculus. La línea horizontal discontinua marca el umbral al percentil 99,9%. Las regiones 
relevantes se marcan como puntos rojos. La densidad de los marcadores a lo largo del 
genoma se representa con una barra con gradientes de colores desde el gris (0%) hasta el 
rojo (>90%). a) Regiones relevantes se identificaron en los cromosomas 2, 9, 12, 18 y 23 
(corresponde al cromosoma X). b) Regiones relevantes se identificaron en los cromosomas 
2, 7, 12 y 23. 
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