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Tabla 2. Heredabilidad (h2), repetibilidad (c2), varianza genética aditiva (σ2a), varianza 
permanente (σ2p), y varianza residual (σ2e) de emisiones de CH4 para la valoración genética 
tradicional (BLUP) y mediante la valoración single step (ssGBLUP).   
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Tabla 3. Heredabilidad (h2), repetibilidad (c2), varianza genética aditiva (σ2a), varianza 
permanente(σ2p) y varianza residual (σ2e), covarianza y correlación genética con las emisiones 
de CH4 en el modelo bicarácter de producción de leche (KGL), producción de proteína (KGP) 
y producción de grasa (KGG) expresadas en kg/d y CH4 expresado en ppm/min. 
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Tabla 4. Correlaciones estimadas entre el valor genético de metano de los modelos BLUP y  
ssGBLUP con los valores genéticos estimados en las evaluaciones genéticas oficiales de 
CONAFE (2018) (n=208 toros con hijas en los datos) para producción de leche (KGL), 
producción de grasa (KGG), producción de proteína (KGP), estatura (EST), ICO, recuento de 
células somáticas (RCS), días abiertos (DA). (En negrita se muestran aquellos con P<0.01). 
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