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Tabla 1. Genes microbianos involucrados en el metabolismo energético con diferencias en su 
abundancia relativa en las líneas de alta (GA) y baja (GB) grasa intramuscular. 

malato-CoA ligasa subunidad beta
dihidroxiacetona quinasa

L-ramnosa isomerasa
dihidroxiacetona quinasa como D-
sedoheptulosa 7-fosfato isomerasa O-antigen ligasa
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