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INTRODUCCIÓN
La diarrea post-destete es una enfermedad económicamente relevante para el sector porcino, ya que
afecta gravemente a la salud intestinal, crecimiento y el bienestar de los lechones (Lallès, et al., 2007).
Para su tratamiento se suelen prescribir antimicrobianos. El objetivo de este estudio fue determinar
el efecto de distintos tratamientos de uso común para la diarrea post-destete en los perfiles de genes
de resistencia a antibióticos del microbioma intestinal porcino.

MATERIAL Y MÉTODOS
Un total de 210 lechones de 21 días de edad y peso medio de 5,10 kg fueron trasladados desde una
granja con problemas recurrentes de diarrea post-destete a una granja experimental, y divididos en
seis grupos de tratamiento: trimetoprima/sulfonamida, colistina, vacuna comercial oral, gentamicina,
control con acidificación del agua y control sin tratamiento. Los distintos grupos experimentales reci-
bieron el tratamiento 11 días después de la llegada a la granja experimental, cuando empezaron a mos -
trar signos clínicos de diarrea post-destete. Un grupo adicional permaneció en la granja de origen
bajo el tratamiento preestablecido con amoxicilina. Se recogieron muestras fecales en cuatro momentos
de muestreo diferentes (ST): maternidad en la granja de origen (ST1), tres días (ST2), dos semanas (ST3)
y cuatro semanas (ST4) después del tratamiento. Se seleccionaron un total de 280 muestras (10 anima -
les/grupo/ST) para la secuenciación del metagenoma. A partir de los cóntigos ensamblados, se identi-
ficaron perfiles de genes de resistencia con el programa ABRicate (Seemann, 2020) utilizando la base
de datos curada CARD (Comprehensive Antibiotic Resistance Database) (Alcock, et al., 2020).

RESULTADOS Y DISCUSIÓN
Los resultados preliminares identificaron diferencias significativas en la diversidad de genes de resis-
tencia entre los distintos momentos de muestreo para todos los tratamientos. No se observaron dife-
rencias entre los grupos de tratamiento en ST1, ST2 y ST4. Sin embargo, se identificaron diferencias
significativas en ST3, mostrando una mayor diversidad de genes de resistencia en el grupo tratado
con gentamicina y en el grupo control sin tratamiento, en comparación con el resto de los grupos de
tratamiento que mostraron una menor diversidad de genes de resistencia, especialmente el grupo
control con acidificación del agua. Los genes de resistencia identificados más abundantes son conocidos
por generar resistencia a macrólidos, lincosamidas, tetraciclinas y fluoroquinolonas.

CONCLUSIÓN
En conclusión, este estudio propone que la optimización del uso de agua acidificada es la opción te-
rapéutica más adecuada durante el post-destete con el fin de reducir la prevalencia de genes de resis-
tencia durante un brote de diarrea post-destete.
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