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INTRODUCCION

Los cerdos pueden estar expuestos a perturbaciones ambientales tales como enfermedades, altas tem-
peraturas o practicas de manejo, que afectan su bienestar y productividad. La resiliencia es la capacidad
de un animal de verse minimamente afectado o de recuperarse rapidamente de estas perturbaciones
ambientales (Colditz y Hine, 2016). Dada la importancia de la resiliencia en los sistemas productivos
modernos, es necesario desarrollar métodos de selecciéon que contribuyan a su mejora. En los dias es-
tresantes, hay animales mas o menos sensibles. Se puede detectar esa sensibilidad diferencial (resi-
liencia) en el consumo de los animales. Los datos proporcionados por los comederos electréonicos per-
miten analizar variaciones en el consumo diario y detectar diferentes perfiles de respuesta de los
animales a las perturbaciones. En este trabajo se ha estimado la probabilidad de ocurrencia de una
perturbacién (p) empleando datos de consumo y evaluando el determinismo genético de la sensibilidad
en tres lineas porcinas, con el objetivo de determinar si es posible seleccionar por este caracter.

MATERIAL Y METODOS

Se analizaron datos de consumo diario de alimento de 1.618 cerdos Landrace (LA), 2517 Large White
(LW) y 3788 Piétrain (PI), recolectados en cinco granjas entre 2021y 2023. Los animales fueron alojados
en grupos de 10 a 14y alimentados con un comedero electrénico. Luego de un periodo de adaptacién
de 7 dias, se registré su consumo durante un promedio de 10 semanas.

Para estimar p para cada dia, se utilizé el método presentado por Garcia-Baccino et al. (2021) y estos
valores fueron incluidos como covariable (descriptor ambiental) en un modelo animal de norma de
reaccion. Se estimaron los componentes de varianza mediante el método AI-REML usando BLUPF90+
(Lourenco et al., 2022). Finalmente, para cada linea de cerdos, se calcularon las heredabilidades y las
correlaciones genéticas entre la ordenada al origen y la pendiente de la norma de reaccion.

RESULTADOS Y DISCUSION

Los valores de p obtenidos permitieron identificar dos tipos de dias: aquellos con baja probabilidad
de estrés y aquellos con alta probabilidad. La proporcién de dias con alta probabilidad de estrés varié
entre lineas, siendo mayor en LA (12,6 %) y Pl (8,6 %), y menor en LW (4,2 %). El analisis genético
mostré que la heredabilidad del consumo diario varia en funcion de p, con valores que van desde
0,177a0,25en LW, de 0,122 0,17 en LAy de 0,10 a 0,24 en PI. La correlacién genética entre la orde-
nada al origen y la pendiente fue moderada y negativa en LA y Pl (-0,53 y —0SE, 36, respectivamente)
y muy baja en LW (0,06). Esto sugiere que seleccionar para reducir el consumo diario en condiciones
favorables podria aumentarla sensibilidad en ambientes estresantes en LA y PI, mientras que el im-
pacto en LW seria menor. Se obtuvieron valores por debajo de 0,7 para la correlacién genética entre
valores de cria en condiciones no estresantes (bajo valor de p) y en ambientes estresantes (valor p
alto) lo que indica la presencia de interaccién genotipo-ambiente en las tres lineas porcinas.

CONCLUSION

La informacién recolectada de manera rutinaria empleando comederos electronicos permite detectar
perturbaciones en condiciones reales. Dado que la pendiente del consumo diario es heredable y pue-
de emplearse como un indicador de sensibilidad, la seleccion por resiliencia es posible.
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