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INTRODUCCIÓN

La prolificidad es uno de los caracteres de mayor importancia económica en la producción de ovino
de carne y, tradicionalmente, se asocia con una heredabilidad baja (Altarriba et al., 1998). En la Rasa
Aragonesa se ha localizado una mutación en el gen BMP15 (Monteagudo et al., 2008) ligada a una
mayor tasa de ovulación y prolificidad en las hembras heterocigotas. Sin embargo, las hembras ho-
mocigotas para esta mutación son infértiles. El importante efecto en el rendimiento reproductivo de
la presencia del alelo mutado puede implicar modificaciones en cuanto a la regulación genética del
carácter prolificidad con respecto a los individuos que no disponen de este alelo. Por este motivo, el
objetivo de este trabajo es evaluar la posible interacción genotipo-ambiente genético que pueda ge-
nerar la presencia del alelo mutado.

MATERIAL Y MÉTODOS

Se han utilizado 6.865 registros de prolificidad procedentes de 1.833 ovejas no portadoras del alelo y
26.391 obtenidos de 6.180 ovejas portadoras. La prolificidad de las ovejas no portadoras fue 1,44 ±
0,56 y la de las ovejas portadoras fue 1,77 ± 0,67. Además, se dispuso de una genealogía de 16.910
entradas individuo-padre-madre. Los datos se analizaron mediante un modelo umbral bivariante que
consideró la prolificidad en portadoras y no portadoras como caracteres diferentes potencialmente
correlacionados. El modelo incluyó adicionalmente los efectos orden de parto, tratamiento hormonal
y rebaño como efectos fijos y un efecto aleatorio permanente asociado a la oveja. El análisis se rea -
lizó mediante inferencia bayesiana utilizando el programa informático gibbsf90+ (Misztal et al., 2018)
a partir de una cadena única de 250.000 iteraciones después de descartar las primeras 50.000.

RESULTADOS Y DISCUSIÓN

Los resultados del análisis indicaron que la heredabilidad en las ovejas no portadoras fue más elevada,
ya que las medias (y desviaciones típicas) posteriores fueron 0,092 (0,011) y 0,139 (0,031) para porta-
doras y no portadoras, respectivamente. Además, la media posterior de la correlación genética entre
la prolificidad en portadoras y no portadoras fue +0,652 (0,117). La variabilidad genética presente en
el carácter prolificidad en hembras no portadoras fue mayor que en este mismo carácter en hembras
portadoras, por lo que existe una mayor capacidad de respuesta a la selección para prolificidad en las
ovejas no portadoras. Pese a todo, la correlación genética fue alta y positiva, por lo que la selección
para portadoras proporciona respuesta en no portadoras y viceversa.

CONCLUSIÓN

Los resultados de este estudio pueden indicar la presencia de una interacción genotipo-ambiente ge-
nético proporcionado por el genotipo del gen BMP15 para el carácter prolificidad en la Rasa Aragonesa.
Estos resultados deben confirmarse con una muestra más amplia.
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